
강의개요  

 

Deep Learning in Bioinformatics 

 

최근 다양한 생물 종, 인체 부위 및 질환 관련 오믹스 데이터는 점점 더 많이 생산되고 있으며, 

중요한 의생명과학의 문제에 대한 해답을 구하고자 활용되고 있다. 신약 개발을 포함한 많은 

문제에서 대규모 분자구조를 이용한 기능, 반응성 예측도 매우 중요한 문제이다. 딥러닝은 비선형 

변환의 조합을 이용하여 데이터의 높은 수준의 추상화를 통해 특성을 추출함으로써 예측이나 

분류와 같은 문제를 해결하고자 한다. 따라서 딥러닝은 의생명과학 분야에서도 좋은 성과를 

보이고 있다.    

본 강의에서는 대용량 유전체, 분자구조, 텍스트 데이터와 다양한 딥러닝 모델을 이용하여 

유전인자나 그들의 기능을 예측하는 방법들을 소개한다.  

  강의는 다음의 내용을 포함한다: 

⚫ 딥러닝 모델 개요 

⚫ 시퀀스 데이터를 이용한 유전인자 예측 

⚫ 분자구조 데이터를 이용한 기능 예측 

⚫ 텍스트 데이터를 이용한 정보 추출 

 

*참고강의교재:  

 Deep Learning (Aaron Courville, Ian Goodfellow, and Yoshua Bengio, 2015) 

 Deep Learning for the Life Sciences ( Peter Eastman, Patrick Walters, Bharath Ramsundar, Vijay S. 

Pande, 2019) 

 

*교육생준비물:  

 노트북 (Google Colab 이용) 

 

* 강의 난이도: 중급 

 

* 강의: 노미나교수 (한양대학교 컴퓨터소프트웨어학부) 
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강의 시간표 

 

시 간 발 표 내 용 연 자 

09:00-09:20(20) 등록 

09:20-09:30(10) 공지사항 전달 

9:30–10:50(80)   

10:50–11:00(10) 휴식 

11:00-12:10(70)   

12:10–13:40(90) 점심 

13:40-15:10(90) Deep learning in Bioinformatics 노미나 교수 

15:10-15:20(10) 휴 식 

15:20-16:50(90) Deep learning model을 이용한 실습 곽호진, 박예솔 조교 

 

 


