
강의개요  

 

Human microbiome studies with bioinformatics approaches 

 

  최근 들어 마이크로바이옴이 인체 생리작용에 끼치는 영향이 계속해서 밝혀짐에 따라서, 

마이크로바이옴의 조성과 생리적인 기능을 이해하려는 연구가 크게 각광을 받고 있다. 예를 들어, 

비만, 당뇨병, 간질환, 파킨슨병, 치매 등이 마이크로바이옴과 높은 관련성이 밝혀졌으며, 

분변이식술 실험을 통해 숙주 인체의 표현형이 전달될 수 있고, 이를 활용하여 치료 역시 

가능해짐이 밝혀지고 있다.  

 그러나 마이크로바이옴은 다른 오믹스 데이터와 달리 여러가지 challenge들이 남아있다. 

첫번째로, 정해진 레퍼런스가 없는 “Microbial dark matter” 문제, 두번째 heterogeneous한 

마이크로바이옴 데이터로 인한 분석의 어려움, 특히 각 사람마다의 생활습관/식습관등의 차이로 

인한 confounding factor들이 큰 문제이다. 본 강의에서는 현재 마이크로바이옴 연구의 

최근동향과 NGS 기법을 활용한 마이크로바이옴 분석에 대한 강의가 진행된다.  

  

  강의는 다음의 내용을 포함한다: 

⚫ 마이크로바이옴 이론 

⚫ Amplicon-based 16S rRNA sequencing 분석 

⚫ Shotgun metagenomics 분석 

 

*교육생준비물:  

 노트북 (메모리 8GB 이상, 디스크 여유공간 30GB 이상) 

 

* 강의 난이도: 중급 

 

* 강의: 이선재 교수 (광주과학기술원 생명과학부) 
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강의 시간표 

 

시 간 발 표 내 용 연 자 

09:00-09:20(20) 등 록  

09:20-09:30(10) 공지사항 전달 

9:30–10:50(80) 마이크로바이옴 기본 이론 이선재 교수 

10:50–11:00(10) 휴 식  

11:00-12:10(70) 16S rRNA amplicon seq. - DADA2  이선재 교수/조교 

12:10–13:40(90) 점 심 

13:40-14:40 (60) 최신 메타지놈 분석 기법의 현황 이선재 교수 

14:40-14:50 (10) 휴 식 

14:50-16:20 (90) Shotgun metagenome 분석 (Linux) 이선재 교수/조교 

 

 


